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Neue fur das lysR3-Gen kodierende Nukleotidsequenzen 

Gegenstand der Erfindung sind fur das lysR3-Gen kodierende 
Nukleotidsequenzen aus corynef ormen Bakterien und ein 
Verfahren zur f ermentativen Herstellung von Aminosauren, 
5 insbesondere L-Lysin und L-Valin, durch Abschwachung des 
lysR3-Gens. Das lysR3-Gen kodiert fur das LysR3-Protein, 
welches ein Transkriptionsregulator der LysR-Familie ist. 

Stand der Technik 

L-Aminosauren, insbesondere L-Lysin und L-Valin, finden in 
10 der Humanmedizin und in der pharmazeut ischen Industrie, in 
der Lebensmittelindustrie und ganz besonders in der 
Tierernahrung Anwendung . 

Es ist bekannt, daft Aminosauren durch Fermentation von 
Stammen corynef ormer Bakterien, insbesondere 

15 Corynebacterium glutamicum, hergestellt werden. Wegen der 
groJien Bedeutung wird standig an der Verbesserung der 
Herstellverf ahren gearbeitet . Verf ahrensverbesserungen 
konnen f ermentat ionstechnische Maflnahmen wie zum Beispiel 
Riihrung und Versorgung mit Sauerstoff , oder die 

20 Zusammensetzung der Nahrmedien, wie zum Beispiel die 

Zuckerkonzentration wahrend der Fermentation, oder die 
Aufarbeitung zur Produktform durch zum Beispiel 
Ionenaustauschchromatographie oder die intr ins ischen 
Leistungseigenschaf ten des Mikroorganismus selbst 

25 betreffen. 

Zur Verbesserung der Leistungseigenschaf ten dieser 
Mikroorganismen werden Methoden der Mutagenese, Selektion 
und Mutantenauswahl angewendet. Auf diese Weise erhalt man 
Stamme, die resistent gegen Antimetabolite oder auxotroph 
30 fur regulatorisch bedeutsame Metabolite sind und die 
Aminosauren produzieren . 
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Seit einigen Jahren werden ebenfalls Methoden der 
rekombinanten DNA-Technik zur Stammverbesserung von 
L-Aminosaure-produzierenden Stammen von Corynebacterium 
eingeset zt . 

Aufgabe der Erfindung 

Die Erfinder haben sich zur Aufgabe gestellt, neue 
MafJnahmen zur verbesserten f ermentativen Herstellung von 
Aminosauren, insbesondere L-Lysin und L-Valin, 
bereit zustellen . 

Beschreibung der Erfindung 

Gegenstand der Erfindung ist ein isoliertes Polynukleotid 
aus coryneformen Bakterien, enthaltend eine fur das 
lysR3-Gen kodierende Polynukleotidsequenz , ausgewahlt aus 
der Gruppe 

a) Polynukleotid, das mindestens zu 70% identisch ist mit 
einem Polynukleotid, das fur ein Polypeptid kodiert, das 
die Aminosauresequenz von SEQ ID No. 2 enthalt, 

b) Polynukleotid, das fur ein Polypeptid kodiert, das eine 
Aminosauresequenz enthalt, die zu mindestens 70% 
identisch ist mit der Aminosauresequenz von SEQ ID No. 
2, 

c) Polynukleotid, das komplementar ist zu den 
Polynukleotiden von a) oder b) , und 

d) Polynukleotid, enthaltend mindestens 15 

auf einanderf olgende Nukleotide der Polynukleotidsequenz 
von a) , b) oder cj , " ~ " 

wobei das Polypeptid bevorzugt die Aktivitat des 
Transkriptionsregulators LysR3 aufweist. 



